
ฐานข้อมูล NCBI ที่ได้รับความนิยมมากในงานวิจัยทางเทคโนโลยีชีวภาพ คือ BLAST

ซึ่งพดให้เข้าใจง่าย ๆ สาํหรับนิสิตที่ไม่ได้เรียนเน้นทางด้านชีววิทยา คือ โปรแกรมสําหรับซงพูดใหเขาใจงาย ๆ สาหรบนสตทไมไดเรยนเนนทางดานชววทยา คอ โปรแกรมสาหรบ

ค้นดูว่า ดีเอ็นเอ หรือ โปรตีน ทีเ่ราสกัดมานั้น มีลักษณะคล้ายคลึงกับดีเอ็นเอ หรือ 

โปรตีนที่ร้ข้อมลแล้วหรือไม่ ช่วยให้เราระบชนิดของยีนหรือสิ่งมีชีวิตได้โปรตนทรูขอมูลแลวหรอไม ชวยใหเราระบุชนดของยนหรอสงมชวตได
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เมื่อคลกิลิงก์ BLAST (อ่านว่า บลาสท์) แล้ว จะเข้ามาหน้านี้ มีให้เลือกระหว่าง นิวคลโีอ

ไทด์บลาสท์ กับ โปรตีนบลาสท์ ซึ่งมีหลักการทํางานคล้ายกันไทดบลาสท กบ โปรตนบลาสท ซงมหลกการทางานคลายกน 

สําหรับวิชานี้ ขอยกตัวอย่างการใช้งาน โปรตีนบลาสท ์เพียงอย่างเดียว พอเป็นไอเดีย

สําหรับนิสิตทีส่นใจงานทางด้านนี้โดยเฉพาะ สามารถฝึกใช้งานเชิงลึกด้วยตนเองต่อไปได้สาหรบนสตทสนใจงานทางดานนโดยเฉพาะ สามารถฝกใชงานเชงลกดวยตนเองตอไปได
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เมื่อคลกิปุ่ม Protein BLAST แลว้ จะเข้ามาหน้านี้ นิสิตไม่ต้องตกใจกับปุ่มหรือเงื่อนไข

อะไรให้เลือกเยอะแยะ การใช้งานเบื้องต้น คือ เอาลําดับกรดอะมิโนทีเ่ป็นองค์ประกอบอะไรใหเลอกเยอะแยะ การใชงานเบองตน คอ เอาลาดบกรดอะมโนทเปนองคประกอบ

ของโปรตีนทีเ่ราสกัดมา ใสเ่ข้าไปในช่องบน ถ้ามีตัวอักษรเยอะ ๆ อาจใช้วิธี Copy มา 

Paste ก็ได้ ไม่ต้องพิมพเ์องทลีะตัว หรือจะอัพโหลดไฟล์ text ก็ได้Paste กได ไมตองพมพเองทละตว หรอจะอพโหลดไฟล text กได

จากนั้นก็กดปุ่ม BLAST สีน้ําเงินด้านซ้ายล่าง เท่านี้เองครับ
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โปรตีน เป็นสารชีวโมเลกลุ (สารเคมีทีพ่บในสิ่งมีชีวิต) ชนิดหนึ่ง ประกอบด้วยกรดอะมิโน 

20 ชนิด มาเรียงต่อกัน จํานวนตั้งแต่หลักสิบจนถงึหลักพนักรดอะมิโน คล้ายกับนิสิตมี20 ชนด มาเรยงตอกน จานวนตงแตหลกสบจนถงหลกพนกรดอะมโน คลายกบนสตม

ลกูปัด 20 แบบ เอามาเรียงต่อกันสกั 100 ลกู โดยสุ่มเลือกแบบลกูปัดมา ก็จะมีรูปแบบ

หลากหลายมากหลากหลายมาก

โปรตีนทีท่ําหน้าที่อย่างเดียวกัน แม้จะเป็นสิ่งมีชีวิตต่างชนิดกัน มักจะมีรูปแบบการเรียง

ของกรดอะมิโนเหมือนหรือใกลเ้คียงกัน เช่น โปรตีนอัลบมินในน้ํานมของวัว กับโปรตีนของกรดอะมโนเหมอนหรอใกลเคยงกน เชน โปรตนอลบูมนในนานมของวว กบโปรตน

อัลบูมินในน้ํานมของแพะ ก็จะมีความคล้ายคลึงกันมาก

แต่โปรตนีในน้ํานมวัว กับโปรตีนในน้ํานมถั่วเหลือง จะแตกต่างกันมากแตโปรตนในนานมวว กบโปรตนในนานมถวเหลอง จะแตกตางกนมาก 

และโปรตีนในน้ํานมถั่วเหลือง อาจจะคลา้ยกับโปรตีนในน้ํานมข้าวโพดกไ็ด้ เป็นต้น

กรดอะมิโนทีเ่ปน็องค์ประกอบของโปรตีน ทั้ง 20 ชนิด นิยมใช้รหัส 3 ตัว หรือ รหัสตัว

เดียว แทนชื่อเต็ม เพื่อความสะดวกในการพิมพ์ การเขียนเดยว แทนชอเตม เพอความสะดวกในการพมพ การเขยน

สําหรับโปรแกรม BLAST ใช้ input ข้อมูลเป็นรหัสตัวเดียว ตามตารางหน้าถัดไปครับ
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ตัวอย่างการใช้งานโปรแกรม Protein BLAST

นิสิตเก็บตัวอย่างน้ําหมักถั่วเหลืองจากถังหมักซีอิ๊ว ตราเด็กสมบรณ์มาก มาวิเคราะห์นสตเกบตวอยางนาหมกถวเหลองจากถงหมกซอว ตราเดกสมบรูณมาก มาวเคราะห 

โดยสกัดโปรตีนชนิดหนึ่งออกมาได้ พบว่าเป็นเอนไซม์ สามารถย่อยแป้งให้เป็นน้ําตาล มี

รสหวานได้รสหวานได

เมื่อนําโปรตีนชนิดนี้ ไปหาลําดับกรดอะมิโนบางส่วน จํานวน 25 กรดอะมิโน ได้ลําดับ

ดังนี้ดงน

gamhy ccgpr lheyl qelgr vlkey
 

เว้นวรรคชุดละ 5 ตัว เพือ่สะดวกในการอ่านเท่านั้น การเว้นวรรคไม่มีผลอะไรกบั

โปรแกรม BLAST ครับโปรแกรม BLAST ครบ

gamhy ก็หมายถึงกรดอะมิโน Glycine-Alanine-Methionine-Histidine-Tyrosine

เป็นต้นเปนตน

เราก็พิมพ์รหัสกรดอะมิโนทั้ง 25 ตัว ลงใน BLAST แล้วกดป่ม BLASTเรากพมพรหสกรดอะมโนทง 25 ตว ลงใน BLAST แลวกดปุม BLAST
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เมื่อกดปุ่ม BLAST ล่างซ้ายแล้ว จะมาทีห่น้านี้ โดยขึ้นข้อความว่า

This page will be automatically updated in secondsThis page will be automatically updated in …. seconds

หน้านี้จะอัพเดทอัตโนมัติใน .... วินาที

อาจใช้เวลาสักพัก โดยทั่วไปไม่เกิน 1 นาที เพือ่สืบค้นข้อมลครับ ใจเย็น ๆ รอไปอาจใชเวลาสกพก โดยทวไปไมเกน 1 นาท เพอสบคนขอมูลครบ ใจเยน ๆ รอไป
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รอสักพกั ก็ได้ผลออกมาแบบนี้ โปรตีนที่นิสิตพบในถังหมักซีอิ๊วเป็นโปรตีนที่มีความ

เหมือนหรือคล้ายกับทีม่ีอย่ในฐานข้อมล คือ alpha glucosidase หรือ alphaเหมอนหรอคลายกบทมอยูในฐานขอมูล คอ alpha-glucosidase หรอ alpha-

amylase ซึ่งเปน็เอนไซม์ย่อยแป้งเป็นน้ําตาลนั่นเอง

และพบว่าเหมือนหรือคล้ายคลึงกับสิ่งมีชีวิตที่ชื่อ Aspergillusและพบวาเหมอนหรอคลายคลงกบสงมชวตทชอ Aspergillus

นิสิตลองค้นดูเองนะครับว่า Aspergillus คืออะไร มีประโยชน์อย่างไร
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